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ВВЕДЕНИЕ 
 
 

Исследование бактерий, их идентификацию и анализ биотехнологически 

важных признаков можно проводить на основе фенотипических критериев. К 

ним относятся культуральные, морфологические, тинкториальные, физиоло- 

гические и биохимические. Культуральные признаки – особенности роста 

микроорганизмов на плотной и жидкой питательной среде. К морфологиче- 

ским признакам можно отнести размеры и форму клеток, их взаимное распо- 

ложение, наличие или отсутствие капсулы, тип жгутикования, способность 

образовывать споры и т.д. Тинкториальные признаки – свойство микроорга- 

низмов окрашиваться определенными красителями, например, окраска по 

Граму. Физиологические признаки – отношение к температуре, засоленности    

и кислотности среды, тип энергетических процессов, возможность использо- 

вать азот или углерод из различных источников и др. Биохимические призна- 

ки включают в себя наличие или отсутствие какого-либо фермента, химиче- 

ский состав клеток, образование специфичных продуктов обмена. Но данные 

критерии не могут дать представление о филогенетических связях между ор- 

ганизмами, не всегда можно точно идентифицировать бактерии, а также ис- 

следование некоторых из вышеперечисленных признаков является трудоем- 

ким и занимает большое количество времени [Лысак, 2007]. 

Успехи в области генетики микроорганизмов – доказательство роли ДНК 

в хранении и передаче наследственной информации, расшифровка гене- 

тического кода, механизма репликации ДНК и синтеза белка – обусловили 

развитие молекулярной генетики. Развитие новейших технологий приводит к 

тому, что молекулярно-генетические методы анализа начинают занимать все 

большее место в изучении микроорганизмов. Молекулярно-генетические ме- 

тоды основаны на анализе нуклеиновых кислот. Данные методы позволяют 

идентифицировать бактерии и некультивируемые виды микроорганизмов, 

провести оценку степени активности гена, расшифровать последовательность 

нуклеотидов в генетическом материале, идентифицировать мутации в опреде- 
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