
  



РЕФЕРАТ 

 

Выпускная квалификационная работа 45 с., 5 табл., 6 рис., 54 источника. 

ВЫСОКОСПЕЦИФИЧЕСКИЕ ПРАЙМЕРЫ, ГЕНЕТИЧЕСКОЕ 

РАЗНООБРАЗИЕ, ДНК-ПОЛИМОРФИЗМ, ПОПУЛЯЦИЯ, ЭНТОМОФАГ, 

RAPD-ПЦР. 

Цель работы – исследование возможностей и перспектив использования 

ДНК-маркеров для анализа ДНК-полиморфизма у насекомых-энтомофагов на 

примере сравнения двух популяций энтомофага Habrobracon hebetor, 

поддерживаемого в государственной коллекции полезных организмов ФГБНУ 

ВНИИБЗР (Краснодар, Россия). 

В процессе работы с помощью молекулярно-генетических методов был 

проведен сравнительный анализ географически разных популяций энтомофага 

Habrobracon hebetor, выделенных из г. Краснодара (Россия) и г. Чимкента 

(Казахстан). С помощью кластерного анализа доказана высокая 

эффективность системы маркировки RAPD в качестве идентификатора 

внутрипопуляционного полиморфизма. 

В результате работы доказано, что изучение ДНК-полиморфизма и 

генетического разнообразия по RAPD-праймерам актуально в области 

биологической защиты растений, а отобранные ДНК-маркеры способны точно 

дифференцировать популяции H. hebetor. 
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ОТЗЫВ 

научного руководителя на выпускную квалификационную работу на тему: 

«Исследование ДНК-полиморфизма у насекомых-энтомофагов» студентки 4 

курса ОФО биологического факультета Кубанского государственного 

университета Райхман Елены Вадимовны 

 

За время освоения образовательной программы 06.03.01 Биология, 

профиль «Биохимия» Райхман Е.В. показала себя ответственной и 

дисциплинированной студенткой. Работа над ВКР проводилась на базе 

сектора биотехнологии Всероссийского научно-исследовательского 

института биологической защиты растений (ВНИИБЗР). В ходе прохождения 

преддипломной практики студенткой были освоены основные молекулярно-

генетические методы исследования в лаборатории. За это время ею так же 

были получены навыки работы с научной литературой. 

Райхман Е.В. проявила себя как грамотный, целеустремленный и 

способный к самоорганизации студент, своевременно выполняющий все 

поставленные задачи.  

В процессе работы над ВКР Райхман Е.В. освоила работу с 

русскоязычными и англоязычными источниками научной литературы, 

овладела навыками работы с современными аппаратами в области 

молекулярно-генетических исследований, смогла структурировать и 

обработать полученные данные. Содержание ВКР полностью соответствует 

заявленной теме, цели и задачи работы корректно сформулированы и 

достигнуты. Работа имеет хорошо оформленные таблицы и иллюстрации, 

отражающие полученные результаты исследования. ВКР содержит логически 

последовательную структуру и грамотно составленные выводы в соответствии 

с целью и задачами.  

Райхман Елена Вадимовна полностью выполнила образовательную 

программу, в том числе и по всем типам практик. Практическая деятельность 

студентки должна быть оценена высоким баллом. 

 

 

Научный руководитель, 

к.б.н., доцент, 

Хаблюк В.В. 
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